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"Naše laboratoř se pokouší popisovat molekulární mechanismy závažných onemocnění, vyhledávat klinicky
využitelné biomarkery nebo odhalovat procesy zodpovědné za rezistenci nádorových buněk na terapii."

Co nabízíme
- Identifikace bílkovin z gelů a roztoků (MS a MS/MS)
- Proteomické analýzy komplexních vzorků
- Značení a kvantiativní proteomická analýza typu iTRAQ, SILAC etc.
- Proteomické analýzy buněk a tkání všech typů s využitím izotopických metod iTRAQ, TMT nebo SILAC
- Proteomická analýza integrálních membránových proteinů
- Školení a servis v oblasti dvojrozměrné elektroforézy a dalších proteomických technik

Co umíme
- Laboratoř je vybavena hmotnostním spektrometrem Autoflex typu MALDI TOF-TOF firmy Bruker.
- Přístroj je využíván především k identifikaci bílkovin po jednorozměrné i dvojrozměrné elektroforéze, ale i k profilování
malých bílkovin a peptidů v tělních tekutinách.
- V kombinaci s nano-HPLC a robotickým sběračem frakcí pro MALDI je hmotnostní spektrometr využíván k tzv. shot-
gun proteomickým analýzám komplexních vzorků, nejčastěji s využitím kvantitativního značení iTRAQ nebo SILAC.

Oblasti výzkumu
Proteom představuje kompletní sadu bílkovin, které se v daný okamžik nacházejí v organismu, tkání či buňce.
Proteomika usiluje o kvantitativní i kvalitativní popis proteomů a jejich fyziologických i patologických změn.
Nejmodernější proteomické postupy umožňují detekci a relativní kvantifikaci až 10 000 bílkovin v jediném experimentu
a otevírají tak cestu k popisu mnohých fyziologických a patologických procesů na molekulární úrovni.
S pomocí proteomických nástrojů – účinných elektroforetických a chromatografických separačních metod
kombinovaných s hmotnostní spektrometrií – se naše laboratoř pokouší popisovat molekulární mechanismy závažných
onemocnění, vyhledávat klinicky využitelné biomarkery nebo odhalovat procesy zodpovědné za rezistenci nádorových
buněk na terapii.

Aktuální výzkumné projekty:
- Proteomická analýza změn v myokardu při srdečním selhání
- Proteomická analýza vývoje lékové rezistence u nádorů
- Identifikace biomarkerů závažných onemocnění
- Vývoj nových metod pro analýzu transmembránových bílkovin
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